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NOVINKY ZE SVETA R+KORONAVIRU

PAVEL STRIZ (CZ)

Abstrakt. Clanek je struénj popis myslenek z doby koronaviru, kdy jsem pracoval s R.
Pojdme trochu zavzpominat na tu dobu.

Kli¢ova slova. R, CRAN, Bioconductor.
NEWS FROM THE WORLD OF R+CORONAVIRUS

Abstract. This article briefly describes my memories of the coronavirus period while
working with R. Let us refresh the memories!

Keywords. R, CRAN, Bioconductor.

The R Foundation Retweeted: Peter Dalgaard. R 4.0.0 “Arbor Day” (source version) has been

released.

24.4.2020 mi pristala na stole tato zprava a za par dni na to, 28. 4. 2020, doslo
klaktualizaci Bioconductoru na verzi 3.11. Je Svatek prace, jdu ty nové lazyLoad,
lazyEval a lazyData v R vyzkouset a sdélit sviij nezavisly pohled.

1. R v4.0.0

Bez otéleni jsem na svém Xubuntu 20.04 do /etc/apt/sources.list pridal:
deb https://cloud.r-project.org/bin/linux/ubuntu bionic-cran40/
Zakomentoval jsem starsi pokusy a provedl preventivni kroky:

$ sudo apt-key adv --keyserver keyserver.ubuntu.com --recv-keys
E298A3A825C0D65DFD57CBB651716619E084DAB9
$ sudo apt update
$ sudo apt upgrade
Jadro aktualizace pak tvoril piikaz:
$ sudo apt install r-base r-base-dev

Rychly test prokazal, ze se podafilo a provedl jsem aktualizaci knihoven:

$ R --version
R
> update.packages(.1libPaths())

&


https://twitter.com/pdalgd/status/1253585277949489152
https://bioconductor.org/news/bioc_3_11_release/
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2. COVID v19

The R Foundation Retweeted: R Consortium has started new GitHub repository to centralize
collaboration and data sources — looking to develop COVID-19 tools and code — Come add your
information and contribute to the community! https://bddy.me/3aAX0mb

7 toho samého dne zaujala mou pozornost jesté tato zprava. Rekl jsem si, Ze bych
meél nové nainstalované R hloubéji vyzkouset.

Na tvodni strance na mne vyskodily 4 projekty: Coronavirus Tracker,|[COVID-
19 Propagation, COVID-19 Tracker Map a COVID-19 Projections.

Vezmu-li to od konce. U Projections| na mne vyskoc¢il GitHub. Po urcitém
badéani se mi podafilo oteviit rozcestnik a webovou stranku pro Ceskou republiku
https://www.volzinnovation.com/covid-19_SARS-CoV-2_corona/reports/
latest/Czechia.html. Autorem je Raphael Volz.

Autorem [Tracker Map je Jay Ulfelder. V RStudiu Cloud| mne hned upozornili,
ze se jednd o docasny projekt. Pod Shiny app|na mne vedle analyz vyskocily pdf
v zalozce WHO Situation Reports. Zajimavy napad.

Druhy projekt v potradi je |Propagation. Autorem je Juan Francisco Venegas
Gutiérrez. Bohuzel repozitar na GitHubu mi nesel oteviit, tak jsem to zahlasil
(Issues). Mezi modely jsem Ceskou republiku nenasel.

3. Coronavirus Tracker v0.1.4

Prvni projekt v poradi od Johna Coeneho Coronavirus Tracker vyzyva ke spus-
téni R. Pustil jsem se do toho. RStudio cloud| obcas jel bez pristupovych prav,
pozadavek na knihovny [shinyMobile| a echarts4r znél zajimavé.

$R

> install.packages("coronavirus")

Zkusil jsem z dokumentace prvni ukdzku a jesté si vyzadal knihovnu dplyr.
Proc¢ si ji nenainstaloval sam?

> install.packages("dplyr")

> library(coronavirus)

> require(dplyr)

> coronavirus %>}, filter(type=="confirmed") %>, group_by(Country.Region) %>%
summarise (total=sum(cases)) %>% arrange(-total) %>% head(20)

# A tibble: 20 x 2

Country.Region total
<chr> <int>
1 Mainland China 70446
2 Others 355
3 Singapore 75

Tady jsem zbystril. To jsou stara data v textové formé, nikoliv hezké mapy
pres web s aktualnimi daty. Ve slangové feci: rtfm! To, co jsem pravé nainstaloval,


https://bddy.me/3aAX0mb
https://twitter.com/RConsortium/status/1253715512426663936
https://github.com/RConsortium/r-collaboration/blob/master/projects/covid-19/covid-19-tracker.md
https://github.com/RConsortium/r-collaboration/blob/master/projects/covid-19/covid-19-propagation.md
https://github.com/RConsortium/r-collaboration/blob/master/projects/covid-19/covid-19-propagation.md
https://github.com/RConsortium/r-collaboration/blob/master/projects/covid-19/covid-19-tracker-map.md
https://github.com/volzinnovation/covid-19_SARS-CoV-2_corona
https://github.com/volzinnovation/covid-19_SARS-CoV-2_corona
https://www.volzinnovation.com/covid-19_SARS-CoV-2_corona/
https://www.volzinnovation.com/covid-19_SARS-CoV-2_corona/reports/latest/Czechia.html
https://www.volzinnovation.com/covid-19_SARS-CoV-2_corona/reports/latest/Czechia.html
https://github.com/RConsortium/r-collaboration/blob/master/projects/covid-19/covid-19-tracker-map.md
https://rstudio.cloud/project/1013588
https://dartthrowingchimp.shinyapps.io/covid19-app/
https://github.com/RConsortium/r-collaboration/blob/master/projects/covid-19/covid-19-propagation.md
https://github.com/RConsortium/r-collaboration/blob/master/projects/covid-19/covid-19-tracker.md
https://rstudio.cloud/project/950251
https://rinterface.github.io/shinyMobile/
https://echarts4r.john-coene.com/
https://cran.r-project.org/web/packages/dplyr/index.html
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je knihovna https://github.com/RamiKrispin/coronavirus, kterda ma stejny
nazev. Mezi Issues jsem autorovi Trackeru zahlasil, ze jeho nazev je v konfliktu
s existujici knihovnou| z tinora 2020.

Pokracoval jsem v experimentovani, knihovnu jsem odinstaloval a podival se
na navod, https://coronavirus. john-coene. com.

> remove.packages("coronavirus")

\

install.packages("remotes")
> remotes::install_github("Johncoene/coronavirus")

Béhem instalace mi naskocila tato neobvykla zprava:

- Use “usethis::browse_github_pat() ~ to create a Personal Access Token.
- Use “usethis::edit_r_environ()  and add the token as “GITHUB_PAT .

Knihovna usethis se teprve instalovala. V kazdém pripadé zminka o Rate
limit reset at: [...], kdy doslo k restartu za nékolik minut pro mne zname-
nalo chvili pockat a instalaci zopakovat.

Pred koncem instalace si R vyzadalo systémovy balik 1ibpq-dev ve starsi verzi
10.3-1 (aktudlni je 10.12-0). Udélal jsem hruby krok, doporucuji ¢tendiam najit
lepsi feseni pres Docker ¢i peclivé projit, co se bude odinstalovavat.
$ sudo apt install aptitude
$ sudo aptitude install libpg-dev

Na prvni dotaz jsem dal nikoliv (n; starsi balik by se nenainstaloval), na druhou
nabidku ano (y). Zopakoval jsem instalaci v R a skoncila ispésné.

Zkusil jsem trirddkovou ukézku dle instalacniho manuélu coronavirus. john-
coene.com. (nutno zalistovat na webové strance niz).

library(coronavirus)
virus<-crawl_coronavirus()
Crawling data from John Hopkins
Crawling data from Weixin
Crawling data from DXY

V R R R VY

run_app(virus)
Pozn. Pokud bychom se dostali do konfliktu u prikazi, uzijme:

> virus <- coronavirus::crawl_coronavirus()

> coronavirus: :run_app(virus)

Ve webovém prohlizec¢i se mi otevrela vygenerovana stranka, pokazdé na jiném
portu. Radost byla velikd! Za pozornost stoji, ze ma byt Johns Hopkins, to jiz
nékdo zahlésil autorovi k opraveni.

Ve spodni ¢asti je pét zalozek. Na druhé (waveform path) v bloku China
a World a ¢tvrté (graph_ circle) v bloku Cities jako kdyby néco chybélo. Po na-
kliknuti do bloku se otevie detailni vypis. Vratit zpét se da pres xmark_ circle_ fill
znacku v pravém hornim rohu. Design je trochu nezvykly, ale musime mit na pa-
méti, ze je to zamérené na mobilni telefony a ja to zkousel na notebooku.


https://github.com/RamiKrispin/coronavirus
https://github.com/RamiKrispin/coronavirus
https://cran.r-project.org/web/packages/coronavirus/index.html
https://coronavirus.john-coene.com/#/get-started
https://coronavirus.john-coene.com
https://coronavirus.john-coene.com
https://coronavirus.john-coene.com
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barscoronavirus Tracker

Confirn dwide

Cases in Australia

info_circle waveform_p waveform graph_circle
Bxv

Home John Hopkins. Weixin

Detaily kolem dat je mozné nalézt v levém hornim rohu pod bars nebo menu.
Z R lze server zaviit pres klavesovou kombinaci Ctrl+C.

Nyni dokumentace radi si nastavit crontab atd. Co mne zaujalo u stazeni dat
z DXY je, ze se obcas nezadatilo pripojit. V rychlosti jsem nahlédl na server
https://education.rstudio.com/ konkrétné naldataio.

Jakmile se podafrilo na servery pripojit, mohl jsem si proménnou virus ulozit
a opétovné uzivat. Rychld pomtcka u experimentt bez nutnosti aktualizace dat.

> save(virus, file="virus.RData")
> load("virus.RData")

4. Hasovaci kli¢ od newsapi.org v2

Mou pozornost zaujala posledni zdlozka se zpravou No newsapi token. To
bych rad polécil. Autor v dokumentaci radi:

> library(coronavirus)
> create_config()

V pozadi se ze Sablony vytvoii soubor _coronavirus.yml, blok database je
povinny, blok newsapi volitelny. To byl pro mne problém. Ja jsem to chtél obra-
cené. Nevadi.


https://education.rstudio.com/
https://education.rstudio.com/
https://rstudio-education.github.io/hopr/dataio.html
dataio
https://coronavirus.john-coene.com/#/prod
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Pfes https://newsapi.org/register| jsem se zaregistroval a ziskal hasovaci
kli¢. Zahlédl jsem jejich novou knihovnu pro R newsanchor, my ziistaneme u au-
torem uzité knihovny newsapi.

Zkusil jsem R podsunout hasovaci klic:

> library(newsapi)
> newsapi: :newsapi_key("41e22e9efcf64b2a9354a796b99c43b8")

Ale ani touto cestou ani jinou pres editaci souboru _coronavirus.yml se mi
to nepodarilo.
Prvné jsem nahlédl na zdrojové kédy v:

$ cd ~/R/x86_64-pc-linux-gnu-library/4.0/coronavirus

Narazil jsem hlavné na bindrni soubory rds, rdx a rdb. Nejsem expert, abych
dokazal odpovédeét, jestli by se soubory daly rozlustit a editovat.
Prozkoumal jsem zdrojové kody primo od autora:

$ git clone https://github.com/JohnCoene/coronavirus

Dosel jsem k zavéru, ze bych musel zdrojové kody upravit, zkompilovat atd.
To je nad rdmec této svatecni zpravy.

V souboru coronavirus/inst/app/Dockerfile jsem si ovéril, ze skutecné kni-
hovnu newsapi| prebirda z GitHubu od uzivatele news-r.

5. PostgreSQL v10+190

Rikal jsem si, kdy#z uz se mi podafilo nainstalovat 1ibpq-dev, dokazi i zbytek.
Otevftel jsem komunitni tutorial. Nainstaloval jsem PostgreSQL:

$ sudo apt install postgresql postgresql-contrib

A nejkratsi moznou cestou jsem se pustil do dalsich krokt. Vytvoril jsem v da-
tabazovém systému nového uzivatele testing a novou databdzi testing. Vyne-
chavam krok vytvoreni uzivatele pod opera¢nim systémem.

$ sudo -i -u postgres createuser --interactive
Enter name of role to add: testing

Shall the new role be a superuser? (y/m) y

$ sudo -u postgres createdb testing

Uzivatel je bez hesla, to webové rozhrani neptijme. Nastavil jsem nové heslo
pres:

$ sudo -i -u postgres

$ psql

postgres=# ALTER USER testing WITH PASSWORD 'testing';
postgres=# \q

$ exit


https://newsapi.org/register
https://cran.r-project.org/web/packages/newsanchor/index.html
https://github.com/news-r/newsapi
https://github.com/news-r/newsapi
https://github.com/news-r
https://www.digitalocean.com/community/tutorials/how-to-install-and-use-postgresql-on-ubuntu-18-04
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Rychlokurz psql: help je zékladni ndpovéda, \1 je vypis databazi, \c testing
je pripojeni k nasi databézi, \dt je vypis tabulek, \h je seznam SQL piikazi, \?
je seznam piikazui psql a \q ukon¢i béh programu. Verzédlky u piikazi netfeba
psat.

Vse zrealizované jsem zaznacil v _coronavirus.yml:

database:

name: testing

host: 127.0.0.1

user: testing

password: testing
newsapi:

key: 41e22e9efcf64b2a9354a796b99c43b8

Kdyz jsem opakoval tii radky ukazkového spusténi v R, vypis se mi rozsitil
o tyto dva tadky:

i Crawling news from newsapi.org
Writing to database

V pété zalozce mi vybéhly novinky, aktivovany dotaz lze nalézt u autora v sou-
boru coronavirus/R/crawl.R:

news <- newsapi::every_news("coronavirus OR covid", results = 100, language =
"en", sort = "popularity")

barscoronavirus Tracker

navirus Phishing Scams

esearch by Sharing Your Fitbit Data

virus BS in Your Facebook Newsfeed

Ovéreni funkénosti miizeme zjistit i z tabulky log:

$ psql -h localhost -d testing -U testing
Password for user testing: testing
testing=# SELECT * FROM log;

Dostavame priblizné takovy vysledek:

last_updated
2020-05-01 18:19:24.547171+02
(1 row)
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Dle chuti Ize dal badat u surovych dat, napt.:

testing=# SELECT * FROM jhu WHERE country='Czechia';
testing=# SELECT * FROM jhu WHERE country='Slovakia';
testing=# \q

6. Bioconductor v3.11

Pred dalsim krokem si obvykle nastavuji plnd prava u téchto adresari:

cd /usr/lib/R

sudo chmod -R 777 site-library/
sudo chmod -R 777 library/

cd /usr/share

sudo chmod -R 777 R/

hH hH H &H &hH

Za zminku stoji, ze manazer knihoven biocLite ustupuje a roli nahrazuje
BiocManager. V R lze otestovat:

> install.packages("BiocManager")
> library(BiocManager)

> BiocManager: :install()

> BiocManager: :available()

Muzeme ovérit instalaci knihoven:

> BiocManager: :valid()

[...] "coronavirus", "echarts4r", "shinyMobile" [...]
Warning message:
0 packages out-of-date; 3 packages too new

To souhlasi, neb coronavirus byl instalovan z GitHubu, nikoliv z | CRANu.
Pro badatele stoji za pozornost obrazy pro Docker a/Amazon| (Amazon Machine
Image, AMI). Je zde mozZnost instalovat vyvojarské knihovny:

> BiocManager: :install(version="devel")

7. ReSeni konfliktu nazvu knihovny v R

Na chvili se jesté vratme k TeSeni konfliktu stejného nazvu knihoven. Na [Stack-
overflow zminuji v principu dveé cesty.

Stahnout si zdrojové soubory a nic neménit:
$ cd /tmp

$ wget https://cran.r-project.org/src/contrib/coronavirus_0.1.0.tar.gz
$ R CMD INSTALL -1 /tmp coronavirus_0.1.0.tar.gz

V R si pak volat jeden z prikazi a vybrat tak chténou knihovnu:

> # library(coronavirus)
> library(coronavirus, lib.loc="/tmp")


https://www.bioconductor.org/install/
https://github.com/JohnCoene/coronavirus
https://cran.r-project.org/
https://www.bioconductor.org/help/docker/
https://www.bioconductor.org/help/bioconductor-cloud-ami/
https://stackoverflow.com/questions/52447227/how-do-i-install-an-r-package-under-another-name
https://stackoverflow.com/questions/52447227/how-do-i-install-an-r-package-under-another-name
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Kdyz jsem zkousel paralelné spustit i instalovanou knihovnu z GitHubu coro-
navirus odkomentovanim prvniho radku, tak to nebézelo. Tusim, ze se jedna
o bezpecnostni pojistku.

Druhad cesta je zasdhnout do souboru DESCRIPTION.

$ tar xvf coronavirus_0.1.0.tar.gz
$ mv coronavirus coronavirusRami
$ cd coronavirusRami

$ nano DESCRIPTION

Prvni fadek upravit naptiklad na Package: coronavirusRami.
Volitelné upravime i MD5, konkrétné prvni fadek za vypis:

$ md5sum -b DESCRIPTION

324£8275940bfa7fde376934c57a28ae *DESCRIPTION

Chtélo by to prejmenovat i dalsi soubory na coronavirusRami, u této Skolni
ukazky vynechavam. Zabalil jsem si zpét a uz podsunul R:
$ cd ..

$ tar cvf coronavirusRami.tar.gz coronavirusRami/
$ R CMD INSTALL coronavirusRami.tar.gz

Ovérit funkénost mizeme uz piimo v R a lze si spustit oba konfliktni balicky
paralelné:
> library(coronavirus)
> 7coronavirus::crawl_coronavirus

> library(coronavirusRami)

> 7coronavirusRami: :coronavirus

8. Par tipd misto Zavéru

Podobné jako jsou v R knihovny setiidéné podle kategorii, viz Zobrazeni iloh
(CRAN Task Views), lze nahlédnout u RStudia na R Views s klicovym slovem
covid-19. K dnesnimu dni tam jsou tf¥i zdznamy: Some Select COVID-19 Mode-
ling Resources, |Simulating COVID-19 interventions with R a |(COVID-19 epide-
miology with R.

Kdo by dal prednost odpoc¢inku od R a PostgreSQL, necht nahlédne na aktualni
stavy kolem koronaviru na https://www.twitch.tv/killars.

Kontaktni adresa

Ing. Pavel St¥iz, Ph.D., U Skol 940, Bucovice, okres Vyskov, 68501, Ceské republika,

E-mailovd adresa: pavel@striz.cz


https://cran.r-project.org/web/views/
https://rstudio.com/
https://rviews.rstudio.com/tags/covid-19/
https://rviews.rstudio.com/2020/04/07/some-select-covid-19-modeling-resources/
https://rviews.rstudio.com/2020/04/07/some-select-covid-19-modeling-resources/
https://rviews.rstudio.com/2020/03/19/simulating-covid-19-interventions-with-r/
https://rviews.rstudio.com/2020/03/05/covid-19-epidemiology-with-r/
https://rviews.rstudio.com/2020/03/05/covid-19-epidemiology-with-r/
https://www.twitch.tv/killars
https://www.twitch.tv/killars
mailto:pavel@striz.cz

